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Mövzunun aktuall : Haz rda halinin rzaq m hsullar  il  t min 
olunmas  b riyy tin n ql bal pr bl ml rind n biridir. Bu probl min 

llind  ta lç q t rrüfat n inki af sas r l ynay r. Az rbaycanda 
rzaq t hlük sizliyinin t min olunmas nda is  bu da mühüm prioritet bitki 

hesab olunur. M lumdur ki, Az rbaycan bir çox k nd t rrüfat  
bitkil rinin, o cüml n bu dan n ilkin lm  v  m nil dirm  

rk zl rind ndir. Bu da ölk  bir çox yerli xalq v  elmi seleksiya 
sortlar n yarad lmas na imkan vermi dir [C. liyev,1980, A.A.Jaradat,  
2013]. Son ill rd  ekoloji raitin k skin d yi si, qrunt sular n 

viyy sinin qalxmas , meliorativ t dbirl rin yet rinc  v  düzgün h yata 
keçirilm si v  s. s bl rd n oranl q s viyy si xeyli yüks lmi dir. 
Bununla yana  son dövrl rd  x st lik v  z rvericil rin artmas  bu dan n 

hsuldarl n azalmas na ciddi t sir göst rmi dir. Bu bax mdan 
respublikada bec ril n bu da sortlar n daim yax la lmas na z rur t 
vard r. Bu sah  dünyada apar lan t dqiqat i rinin n tic ri göst rir ki, 
bu da bitkisinin abiotik v  biotik stress amill rin  davaml n 
yax la lmas nda ilkin lm  m rk zl rind n götürülmü  
genotipl rd n istifad  edilm si olduqca s lidir. Odur ki, yum aq 
bu dan n yerli kolleksiyas n duza davaml n fizioloji v  genetik  
saslar n öyr nilm si, seleksiya i rind  molekulyar metodlardan 

istifad  ed k yeni davaml  v  m hsuldar sortlar n yarad lmas  olduqca 
vacibdir. Bununla yana , genetik d yi nliyin v  onun t nziml nm si 
yollar n mü yy n olunmas  il  ba  t dqiqatlar konkret torpaq iqlim 

raitin  uy un yeni sortlar n yarad lmas nda mühüm miyy t k sb edir. 
Yum aq bu da kolleksiyas n bioloji müxt lifliyinin t dqiqi il  genetik 

td n f rqli nümun rin seçil k hibridl  c lb edilm si yeni 
sortlar n yarad lmas  üçün çox miyy tlidir [Haggag et al., 2015].  

dqiqat n m qs di v  v zif ri: T dqiqat i inin sas m qs di milli 
genbankda saxlan lan yerli yum aq bu da nümun rinin duza davam-

n istixana v  tarla raitind  qiym tl ndirilm si,  tolerant v  h ssas 
genotipl rin seçilm si, onlar n molekulyar markerl rl  t dqiqi, ili ikli 
markerl rin mü yy n edilm si v  duza davaml qla laq li lam tl rin 
yax la lmas  yollar  t dqiq etm kd n ibar tdir. 

Bu m qs  nail olmaq üçün qar ya a dak  v zif r qoyulmu dur: 
1. Milli genbankda saxlan lan yum aq bu da genotipl rinin duza 

davaml n  laboratoriya, istixana, normal v  duz stresi raitl rind  
müqayis li öyr nilm si; 
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2. hsuldarl q elementl ri sas nda genotipl rin s ciyy ndirilm si 
 tolerantl q indeksl ri sas nda nümun rin qrupla lmas ; 

3. Duz stresinin t sirin  m ruz qalan lam tl rin mü yy nl dirilm si 
 statistik t hlilinin apar lmas ; 

4. ISSR v  SSR markerl ri sas nda yum aq bu da nümun rinin 
genetik müxt lifliyinin qiym tl ndirilm si; 

5. Duza davaml q v  genetik müxt lifliy  gör  f rql n nümu-
rin seçilm si. 
Elmi yenilik: lk d  olaraq, Milli Genbankda saxlan lan yum aq 

bu dan n (Triticum aestivum L.) 6 növmüxt lifliyin  aid 50 nümun sinin 
duza davaml  kompleks kild  qiym tl ndirilmi , molekulyar 
markerl r (ISSR v  SSR) v  biomorfoloji lam tl r sas nda nümun r 
aras nda genetik qohumluq d si mü yy n edilmi dir. Müasir statistik 
proqramlar vasit sil  duzluluq raitind n üstün m hsuldarl q ele-
mentl rin  malik v  genetik c td n f rqli 20 yum aq bu da nümun si 
seçil k lam t kolleksiyas na daxil edilmi dir. Tarla t dqiqatlar  

tic sind  RFS09K-199 (var. erythroleucon), RFS09K-222 (var. 
erythrospermum),  RFS08K-37 (var. graecum),  RFS08K-19 (var. 
milturum), RFS09K-243 (var. lutescens), RFS08K-18 (var. graecum), 
RFS09K-195 (var. erythroleucon)  növmüxt liflikl rin  aid nümun rin 

hsuldarl n v  duza davaml n yüks k oldu u a kar edilmi dir. 
Seçilmi  nümun ri f rql ndirm k v  ya onlar aras ndak  qohumlu u 
mü yy n etm k üçün t rtib olunmu  dendroqram vasit sil  nümun rd n 
2-nin RFS09K-226 (var. erythrospermum 3) v  RFS09K-199 (var. 
erythroleucon 9) morfoloji c td n f rqli, lakin genom s viyy sind  ox ar 
oldu u a kar edilmi dir. 

in   praktiki  d ri: T dqiq olunmu  yum aq bu da genotipl rinin 
çoxölçülü statistik metodlarla biomorfoloji-k miyy t göst ricil rinin 
analizi n tic sind  duza davaml a gör  seçilmi  nümun rd n seleksiya 
proqramlar nda istifad  olunmaqla yana , onlar n oran torpaqlarda 
kilm si m qs uy undur. Molekulyar marker analizl rind n ld  edilmi  

polimorfizm genetika v  seleksiya üzr  t dqiqatlar , el  d  hibridl  
zaman  valideyn seçimini asanla racaqd r. 

Dissertasiyan n müdafiy  ç xar lan sas müdd alar : 
1. Yum aq bu da nümun rinin normal v oranl q raitl rind  

hsuldarl q elementl rin  gör  müqayis li t hlili v  onlar aras ndak  
korrelyativ laq rin öyr nilm si; 
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2. Duz stresi raitind  m hsuldarl q elementl rin  t sir ed n 
lam tl rin mü yy n edilm si v  genotipl rin stres  tolerantl q indeksl ri 
sas nda qrupla laraq seçilm si; 

3. Çoxölçülü bayplot analizi vasit sil  m hsuldarl q göst ricil rin  
gör  h r iki  rait üçün (normal v  duzlu) n üstün genotipl rin mü yy n 
edilm si; 

4. ISSR v  SSR markerl ri vasit sil  yum aq bu da nümun ri 
aras ndak  polimorfizmin qiym tl ndirilm si v  genetik c td n f rqli 
nümun rin seçil k, lam t kolleksiyas na daxil edilm si. 

in aprobasiyas : Dissertasiya i inin sas n tic ri Qazax stan n 
Almal bak rind  keçirilmi  5-ci Beyn lxalq elmi konfransda (2011), 
Ulyanovskda akademik N.S.Nemtsevin xatir sin  h sr olunmu  X 
Beyn lxalq elmi konfransda (2012), Türkiy nin Antalya rind  
keçirilmi  beyn lxalq bitki elmi konqresind  (2013), Sankt-Peterburq 

rind  keçirilmi  beyn lxalq konfransda (2013), Bak  Dovl t 
Universitetind   Akademik Z rif liyevan n 90 illik yubileyin  h sr 
olunmu  “Müasir biologiyan n innovasiya probleml ri” mövzusunda III 
beyn lxalq elmi konfransda (2013), Türkiy nin Artur Goruh 
Universitetind  keçirilmi  beyn lxalq elmi konfransda (2013), Qafqaz 
Universitetind  keçirilmi  beyn lxalq elmi konfransda (2013), AMEA 
Genetik Ehtiyatlar nstitutunun elmi uras nda v  elmi seminar nda m ruz  
edil k müzakir  olunmu dur.  

rl r: Dissertasiya i in  aid 6 m qal  v  7 tezis olmaqla, ümu-
milikd  14 elmi r n r edilmi dir. 

Dissertasiyan n qurulu u v  h cmi: Dissertasiya i i giri , 5 f sil, 
yekun, n tic r, tövsiy r, istifad  edilmi biyyat siyah  v  
lav rd n ibar tdir. in ümumi h cmi 152 s hif  olmaqla, 29 c dv l v  

34 kild n istifad  edilmi dir. T dqiqat i ind  200 biyyat m lumat na 
istinad edilmi dir ki, onun da 183-i xarici n rdir. 

 

N SAS M ZMUNU 
 

1. T DQ QATIN MATER ALI V  METODLARI 
 

dqiqat obyekti olaraq, AMEA Genetik Ehtiyatlar nstitutunun 
Genbank ndan ld  edilmi  yum aq bu dan n (Triticum aestivum L.) 6 
növmüxt lifliyin  (var. graecum, var. milturum, var. ferrugineum, var. 
erythrospermum, var. lutescens, var. erythroleucon) aid olan 48 sort 
nümun n v  n zar t kimi götürülmü  (Aran 1) yerli sortdan istifad  
edilmi dir.  
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dqiqat i ind , laboratoriya raitind  toxumlar n cüc rm  
qabiliyy tinin t yini üçün NaCl duzunun 0,2 M m hlulundan istifad  
etm kl , toxumlar termostatda 22-240C d  cüc rdilmi , cüc rtil r 3, 5 v  7-
ci günl r say laraq, n zar  nisb n faizl  hesablanm r [ , 

. , . . ,1976]. 
Götürül n yum aq bu da nümun rinin duza davaml  öyr nm k 

qs dil  nümun r, GE -da istixana raitind  vegetasiya qablar nda, h r 
birind  7 d n olmaqla 4 t krarda kilmi dir. H r bir nümun  üzr  qoyulmu  
4 t krardan biri t crüb nin n zar t variant  kimi götürülmü , dig r 3  

krarda is  NaCl duzunun 0,2 M m hlulunun t siri t dqiq olunmu dur. 
Tarla raitind  yum aq bu dalar n duza davaml  t yin etm k üçün 

öyr nil n nümun r 2010/2011, 2011/2012, 2012/2013-cü ill rd  AMEA 
Genetik Ehtiyatlar nstitutunun Ab eron Elmi-T dqiqat Bazas n razisind  
suvarma raitind  v  AMEA Aqrokimya v  Torpaq ünasl q nstitutunun 
Ucar Dayaq M nt sinin orta oran torpaq s raitind kilmi dir. Nümun r 
10 sas m hsuldarl q elementl ri üzr  h r iki (normal v  orta oran) raitd  
müqayis li analiz edilmi dir [ ., 1985]. Bu lam tl  gör  
variasiya, korrelyasiya, PCA v  klaster analizl ri Gen Stat (2013) statistik 
proqram  vasit sil  yerin  yetirilmi dir. Genotipl rin duzlulu a davaml  

yin etm k üçün m hsuldarl q (OHM, MP) v  tolerantl q (SH , Tol, ST ) 
indeksl ri hesablanm , nümun r duza davaml na gör  
qrupla lm r. Çoxmüxt lifliyin t hlili ayr -ayr lam t, el  d  bütün 
ümumi lam tl r üzr  üstün genotipl ri mü yy n etm k üçün (GGE) biplot 
analizind n istifad  edil k apar lm r [Yan et all., 2007; Roozeboom et 
all., 2008; Sharma et all., 2010]. Bundan ba qa, metodikaya uy un olaraq, 2 
il rzind , h r iki (normal v  duzlu) raitd , 10 günd n bir,  h r bir 
nümun  30 bitkinin sas gövd rind ki sonuncu bayraq yarpa n orta 
hiss sind , Minolta xlorofil say ac n (SPAD-502) köm kliyi il  xlorofilin 
nisbi miqdar  ölçülmü dür [Rosyara et all., 2010]. Göst ril n m lumatlar 
çoxölçülü statistik analiz üsulu il  t dqiq edilmi dir. CTAB protokolu 
sas nda genotipl rd n DNT ekstraksiya edilmi  [Rocers, 1985], praymerl r 

vasit sil  PZR reaksiyas  apar lm r. Al nm  PZR m hsullar  1,8%-li 
aqaroza gelind  ( SSR) v  Fraqment analiz aparat nda (SSR) elektroforetik 
analiz edilmi dir. Analizl rin n tic ri SPSS v  NTSYS kompüter 
proqramlar n köm yi il  statistik t hlil edilmi dir. Genetik ox arl q msal  
Jaccard, genetik m saf  matrisi is  Ney v  Li (1979) formulu sas nda 
hesablanm r. Aqronomik göst ricil r, SSR markerl ri üçün klaster analizi 
UPGMA metodu sas nda SPSS, SSR praymerl rl  klaster analizi is  
NTSYS proqram n S MQUAL modulu il  h yata keçirilmi dir.  
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2. LABORATOR YA V ST XANA RA ND  YUM AQ 
BU DANIN MÜXT F NÖVMÜXT FL KL  A D SORT 
NÜMUN N  DUZLULUQ STRES  DAVAMLILI ININ 

YM TL ND LM  
 

Laboratoriya raitind  bu da toxumlar n cüc rm  qabiliyy tin  
gör  duzluluq stresin  davaml n qiym tl ndirilm si 

 
Laboratoriya raitind  0,2 M NaCl m hlulunda bitki toxumlar n  

cüc rm  qabiliyy ti bitkil rin duza davaml n ilkin göst ricisidir. Bunu 
 alaraq, cari t dqiqat i ind , laboratoriya raitind  6 heksaploid 

yum aq bu da növmüxt lifliyin  aid 50 nümun nin toxumlar n  0,2 M 
NaCl m hlulunda cüc rm  faizi öyr nilmi dir (C dv l 1.). 

dv l 1. 
Yum aq bu da növmüxt liflikl rinin 0.2 M NaCl m hlulunda 

cüc rm  qabiliyy ti 

 
Bel  ki, var. erythroleucon, var. erythrospermum  var. milturum  

növmüxt lifliyin  aid nümun rin  cüc rm  faizi 65%-d n yüks k (80-
95%), var. ferrugineum növmüxt lifliyin  aid nümun rin cüc rm  faizi 
33%-d n a  (25-30), var. graecum, var. lutescens növmüxt lifliyin  aid 
nümun rin is  55-65% aras nda mü yy n edilmi dir (C dv l 1). 

Bel likl , t dqiqat n ilkin m rh sind  cüc rm  qabiliyy tin sas n, 
var. ferrugineum növmüxt lifliyin  aid olan nümun r davams z, var. 
lutescens  var. graecum, var. erythrospermum, var. milturum orta 
davaml , var. erythroleucon növmüxt lifliyin  aid olan nümun r is n 
davaml  nümun r kimi qeyd  al nm r.  

 

Toxumlar n cüc rm  
faizi (%) Davaml q (%) 

 
Növmüxt liflikl ri Say  

zar t NaCl 
(0,2M)  Orta Yüks k 

Var. Graecum 8 100 60-65 2 2 3 
Var.Milturum 8 100 70-80 4 4 4 
Var. Ferrugineum 8 100 25-30 3 2 2 
Var. Erythrospermum 9 100 70-90 4 4 5 
Var. Lutescens 8 100 55-60 4 4 4 
Var. Erythroleucon 9 100 85-95 4 5 5 



8 

Yum aq bu da növmüxt liflikl rinin normal v  orta oran raitl rd   
hsuldarl q elementl rinin müqayis li t hlili 

 

ll r üzr  genotipl rd  t dqiq olunan m hsuldarl q elementl rin  gör  
yüks k variasiya h r iki raitd  bitkinin hündürlüyü (I–99,44, II-109,88), 
sünbülaltl n uzunlu u (I-48,60, II-44,78), sünbüld  sünbülcükl rin say  
(I-18,55, II-18,16) v  min d nin kütl si (I-39,67, II-39,16) lam tl rind , 
n a  variasiya is sas sünbüld  d nin kütl si (I- 0,29, II–0,40) v  

hsuldar gövd rin say  (I–1,68, II–1,47) lam tl rind  mü yy n 
edilmi dir.  

dqiqat i ind  h mçinin, m hsuldarl q göst ricil ri aras ndak laq ni 
mü yy n etm k üçün, üç ilin orta qiym tl ri sas nda korrelyasiya yerin  
yetirilmi dir. N tic  bitkinin hündürlüyü il  sünbülaltl n uzunlu u, 
sas sünbüld ki d nl rin kütl si il  sünbüld ki d nl rin say , sünbüld ki 
nl rin say  il  bir bitkid ki d nl rin kütl si v  be  bitkid ki d nl rin 

kütl si, be  bitkid ki d nl rin kütl si il sas sünbüld ki d nl rin kütl si 
lam tl ri aras nda müsb t miyy tli korrelyativ laq  qeyd  al nm r. 

Bitkinin boyu il  sünbüld  d nl rin say  v  sünbüld  d nl rin kütl si, bir 
bitkid ki d nl rin kütl si v  be  bitkid ki d nl rin kütl si il  min d nin 
kütl si aras nda m nfi miyy tli korrelyasiya qeyd  al nm r.  

Genotipl r aras ndak  müxt lifliyi mü yy n etm k üçün, variasiya msal  
statistik analizind n (ANOVA) istifad  edilmi dir. Apar lan t dqiqatlar 

tic sind  genotipl r aras nda v   ill r v  genotipl r aras ndak  qar ql  t siri 
üzr  statistik etibarl  f rqlilik mü ahid  edilmi dir. Bütün bunlar öyr nil n 
nümun r aras nda genetik müxt lifliyin oldu unu  bir daha t sdiq etmi dir. 

Yum aq bu da genotipl rinin b zi göst ricil rini vizual olaraq 
qiym tl ndirm k üçün Genstat proqram n GGE biplot analiz üsulundan 
istifad  edilmi dir ( kil 1.). Bu analiz vasit sil  10 m hsuldarl q 
göst ricil ri sas nda duza davaml  genotipl r ay rd edilmi dir.  

 
kil 1. Ab eronda v  Ucarda 10 lam t sas nda mü yy n olunmu  üstün 

genotipl r. 
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Yum aq bu da nümun rinin k miyy t göst ricil rin  gör  
genetik müxt lifliyi 

 
Yum aq bu da genotipl rini m hsuldarl q elementl ri sas nda 

qrupla rmaq m qs di il  h r iki rait üçün (Ab eron-normal v  Ucar-
oran) klaster analizi apar lm , n tic r dendroqram vasit sil  t svir 

edilmi dir. Dendroroqramdan göründüyü kimi, yum aq bu da genotipl ri 3 
sas klasterd  birl mi  v  h r bir qrupda onlar n say  müxt lif olmu dur 

kil 2 v kil 3.).  
Normal raitd , I klasterd  qrupla an 25 nümun  bitkinin 

hündürlüyü 71-97 sm aras nda d yi mi  v  orta göst riciy  yax n, sas 
sünbüld ki d nl rin say  30,2-53,8 d, sas sünbüld ki d nl rin kütl si 
1,15-2,20 q, bir bitkid ki d nl rin kütl si 1,80-4,54 q, be  bitkid ki 

nl rin kütl si 2,68-5,6 q v  min d nin kütl si 37,1-46,4 q kimi lam tl r 
orta göst ricid n yüks k olmu dur. Ona gör  d  bu klaster ortaboylu, 
yüks k m hsuldar qrup kimi qiym tl ndirilmi dir. II klaster, özund  24 
nümun ni birl dirmi dir v  bu nümun rd  öyr nil n 10 morfoloji 
lam tin minimum v  maksimum göst ricil ri orta göst ricid n yuxar  

olmu dur. Bu lam tl rin sas m hsuldarl q elementl ri oldu unu n  
alaraq, bu klasteri rti olaraq hündürboylu v  orta m hsuldar qrup 
adland rmaq olar. III klasterd  var. erythroleucon növmüxt lifliyin  aid 
Ab erondan toplan lm  c mi bir nümun  yerl mi dir ki, onun öyr nil n 
morfoloji lam tl r üzr  qiym tl ri orta göst ricid n yüks k olmu dur.  

 

 
kil 2. Ab eronda normal raitd  yum aq bu da növmüxt liflikl rinin 

miyy t göst ricil rin  gör  ox arl .  
 
Duzluluq raiti üçün yerin  yetirilmi  klaster analizi göst rmi dir 

ki, nümun r aras nda yüks k variasiya bitkinin hündürlüyü (106,5 sm) 
 sünbülaltl n uzunlu u (52,2 sm) lam tl rind , n a  variasiya 
ddi is  m hsuldar gövd rin say  (2,8 d), sas sünbüld ki d nl rin 
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kütl si (1,6 q) v  be  bitkid ki d nl rin kütl si (2,7q) kimi lam tl rd  
mü ahid  olunmu dur. I klasterd  qrupla an 18 nümun , bitkid ki 

nl rin kütl si lam tind n ba qa, öyr nil n dig r morfoloji lam tl rin 
göst ricil ri yuxar  olmu dur. Ona gör  da bu klaster ortaboylu, yüks k 

hsuldar qrup kimi qiym tl ndirilmi dir. Onu da qeyd etm k laz md r 
ki, bu 18 nümun n 13-ü normal raitd ki dendroqram n I klasterind  

 eyni qrupda birl mi , normal raitd  onlar q saboylu, orta 
hsuldar, duzluluq raitind  is  ortaboylu, yüks k  m hsuldar qrup 

kimi qiym tl ndirilmi dir. Bel  ki, eyni nümun r h r iki raitd  
rql nmi dir v  bu nümun ri var. grecum (2 nümun ), var. milturum (5 

nümün ), var. lutescens (4 nümun ), var. erythroleucon (3 nümun ) duza 
davaml  növmüxt liflikl ri kimi qiym tl ndirm sas vermi dir.  

 

kil 3. Ucar n orta oran torpaqlar nda yum aq bu da növmüxt liflikl rinin 
duzluluq raitind ki k miyy t göst ricil rin  gör  ox arl  

 
II klaster n böyük qrup olub, t dqiq olunan nümun rin ks riyy tini 

(19 nümun ) özünd  birl dirir v  bu klaster  rti olaraq q saboylu,  az 
hsuldar  v  duza h ssas qrup kimi qitm tl ndirilmi dir. III klasterd  

ml n 12 genotip t dqiq edil n bütün morfoloji lam tl r üzr  yüks k 
göst ricil  malik olmu dur. Bu klasterd ki nümun ri hündürboylu, orta 

hsuldar  v  duza davaml  olaraq s ciyy ndirilmi dir. 
 

3. YUM AQ BU DA NÖVMÜXT FL KL N DUZA 
DAVAMLILI ININ T DQ  

 
Yum aq bu da nümun rinin duza davaml n tolerantl q 

indeksl ri sas nda qiym tl ndirilm si 
 

Cari t dqiqat i ind , korrelyasiya analizi vasit si il  h r iki raitd ki 
hsuldarl qla tolerantl q indeksl ri aras ndak  as q t dqiq olunmu dur. 

Mü yy n edilmi dir ki, potensial m hsuldarl qla (Yp) bütün tolerantl q 
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indeksl ri aras nda müsb t v  statistik miyy tli (P 0,01) korrelyasiya 
mövcuddur. Eyni zamanda duzluluq raitind ki m hsuldarl qla (Ys), 
potensial m hsuldarl q (Yp) v  orta h nd si m hsuldarl q aras nda müsb t 

miyy tli korrelyasiya mü ahid  olunmu dur (r=0,608**, r=0,795**). 
Stres  h ssasl q indeksi il  normal raitd ki m hsuldarl q (r~0,517**) v  
tolerantl q inkeksi (r~0.660**) aras nda da statistik c td n müsb t 

miyy tli, lakin stres raitind ki m hsuldarl  il  stres  h ssasl q 
indeksi aras nda m nfi (r~ -0,295 *) miyy tli  korrelyativ laq rin 
oldu u mü yy n edilmi dir. Bu da bizim t dqiqat n n tic rinin 
do rulu unu sübut edir. 

Apard z çoxillik tarla t dqiqatlar  n tic sind  orta m hsuldarl q 
(OM), orta h nd si m hsuldarl q (OHM) v  stres  h ssasl q indeksl rinin 
(SH ) davaml  v  yüks k m hsuldar genotipl rin seçilm sind lveri li 
indeksl r oldu u mü yy n edilmi dir. Stres raitind ki m hsuldarl qla, 
tolerantl q (r~ -0,177) v  stres  h ssasl q indeksl ri aras nda (r~ -0,610) 

nfi laq rin mövcudlu u, h min göst ricil rin duzlulu a davaml n 
dqiqind  nisb n m hdud imkanlara malik oldu una d lal t edir. H r iki 
raitd n yüks k korrelyativ laq  is , m hsuldarl qla orta h nd si 
hsuldarl q aras nda (müvafiq olaraq r~0,778** v  r~0.795**) mü ahid  

edilmi dir. 
dqiq olunan genotipl rin m hsuldarl q v  tolerantl q indeksl ri 

sas nda klaster analizi apar lm  v  nümun r duza davaml na gör  
qrupla lm r ( kil 4.). N tic  genotipl r 5 klaster  bölünmü , 
klasterl r üzr  tolerantl q göst ricil ri qeyd olunmu dur. 35 nümun n 
ibar t olan I klaster öz növb sind  2 yar mqrupa ayr lm r. Birinci 
yar mqrupda (A) yerl n nümun rin h m tolerantl q indeksi, h m d  
stres  h ssasl q indeksi ümumi orta qiym td n yüks k olmu dur. Buna gor  

, bu yar mqrup orta m hsuldar v  orta davaml  olaraq 
qiym tl ndirilmi dir. kinci yar mqrupda (B) yerl n 4 nümun nin is  
tolerantl q (-8,8) v  stres  h ssasl q indeksl rinin (-12,0) qiym tl ri ümumi 
orta göst ricid n a  olmu dur. Orta m hsuldarl q (40,4) v  orta h nd si 

hsuldarl n (40,1) qiym tl rini d  n  alaraq, ümumilikd  bu klaster 
yüks k m hsuldar v  davaml  olaraq qiym tl ndirilmi dir. 
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kil 4. Müxt lif növmüxt liflikl rin  aid yum aq bu da nümun rinin 

tolerantl q indeksl ri sas nda qrupla lmas . 
 

kinci klasterd  yerl n s kkiz nümun , h m normal, h m d  stres 
raitind  yüks k m hsuldarl a malik olmu , tolerantl q (3,5) v  stres  
ssasl q indeksl rinin (4,0) qiym tin sas n, davams z v  m hsuldar 

nümun r kimi qeyd  al nm r. Qeyd etm k laz md r ki, bu qrupa daxil 
olan nümun rin normal raitd  bec rilm si daha münasibdir. 

Üçüncü klaster  daxil olan h r 3 nümun nin, h r iki raitd  
hsuldarl q göst ricil ri orta qiym  yax n, tolerantl q (10,4) v  stres  

ssasl q indeksl ri (13,0) is  yüks k olmu dur. Bütün bunlar  n  
alaraq üçüncü klasteri az m hsuldar v  davams z adland rmaq mümkündür. 

Dördüncü klaster iki nümun n  ibar t olmu dur ki, bu nümun r 
r iki raitd  orta m hsuldar v  davaml  nümun r kimi qeyd  

al nm r.  
Be inci klasterd  qrupla an kid n (RFS09K-195) toplanm  var. 

erythroleucon növmüxt lifliyin  aid nümun   tolerantl q (-8,4) v  stres  
ssasl q indeksl rinin (-12,0) qiym tl ri orta göst ricid n  a , MP, 

OHM v  Ys indeksl rinin qiym tl ri is  ümumi orta göst ricid n yüks k 
olmu dur. Bütün bunlar  n  alaraq, bu nümun ni d  yüks k davaml  v  
eyni zamanda, yüks k m hsuldar nümun  adland rmaq olar.  
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Bel likl , tolerantl q indeksl ri sas nda qurulmu  klaster analizinin 
yekun n tic rin sas n, öyr ndiyimiz nümun rin 73,4%-i davaml , 
22,4%-i orta davaml  v  6,1%-i is  davams z olmu dur. 

 
Tarla raitind  bu da bitkisi yarpaqlar nda xlorofil sintezin  

sas n duza davaml n t dqiqi 
 

Duzluluq stresinin t sirind n xlorofilin miqdar n azalmas , 
xloroplastlar n destruksiyas , onlar n h cminin kiçilm sin  v  n tic  
fotosintezin intensivliyinin z ifl sin  g tirib ç xar r.  

 

     
 I – Ab eron    II – Ucar 
 

kil 5. Normal (I) v  orta oran (II) torpaqlarda xlorofilin miqdar nda ba  
ver n d yi nlikl  gör  yum aq bu da nümun rinin qrupla mas . 

Cari t dqiqat i ind  duzluluq stresi zaman  yarpaqlarda xlorofilin 
miqdar nda ba  ver n d yi nlikl r öz ksini tapm r. Bu d yi nlikl ri 
qeyd  almaq üçün, normal v  orta oran torpaqlarda bec ril n nümun rin 
yarpaqlar nda xlorofilin miqdar  SPAD-metr cihaz n köm yi il  ölçülmü  

 al nan n tic r, klaster analizi vasit sil  müqayis li kild  t dqiq 
olunmu dur ( kil 5.). 
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Apar lan t dqiqatlar zaman , xlorofilin miqdar nda ba  ver n 
yi iklikl sas n, h r iki raitd  öyr nil n nümun r 4 sas kalsterd  

qrupla lar. Ab eron razisind , normal raitd  bec ril n nümun rd  
xlorofilin miqdar  49,3-57,8% aras nda d yi mi , orta qiym ti 51,2%-  

rab r olmu dur. IV klasterd  qrupla  28 sayl  nümun n yüks k 
xlorofil miqdar na (57,8%) malik olmaqla, dig rl rind n tamamil  

rql nmi dir. Ucar n orta oran torpaqlar nda bec ril n nümun rd  is  
xlorofilin faizl  miqdar  39,6-49,1% aras nda d yi mi dir. IV klasterd  
yerl mi  1, 5, 16, 28,  33 v  41 sayl  nümun rd  xlorofilin miqdar   orta 
göst ricid n 17,1% yüks k olmu dur v  h min nümun r duzlulu a 
tolerantl  nümun r kimi qiym tl ndirilmi dir. Bel likl , Ab erondan 
RFS09K-198 (var.erythroleucon), T rt rd n RFS09K-190 (var. 
erythroleucon) v  RFS09K-189 (var. erythroleucon), rd n RFS09K-
187 (var. erythroleucon), uzdan RFS08K-18 (var. graecum), 
Zaqataladan RFS09K-243 (var. lutescens) nümun rind  h r iki raitd  
xlorofilin miqdar  orta göst ricid n yüks k olmaqla, duzlulu a yüks k 
tolerantl  nümun r kimi seçilmi r. 

 
 

4. NÖVDAX  POL MORF ZM N DNT MARKERL  
VAS  T DQ  

 
SSR praymerl rl  sintez olunmu  allell rin say  v  ölçüsü 

 
dqiqat material  olaraq seçilmi , 50 yum aq bu da genotipl ri 

aras nda polimorfizmi öyr nm k m qs dil  7 müxt lif ISSR praymerind n 
istifad  edilmi dir. 7 ISSR praymeri vasit sil  ümumilikd  71 
amplifikasiya fraqmenti a kar olunmu dur ki, onlardan da 65-i polimorf 
olmu dur (C dv l 2). Amplifikasiya olunmu  b ndl rin say  7-16 aras nda, 
polimorflu un faizl  göst ricisi is  70-100% aras nda d yi k, orta 
qiym ti 91,3%-  b rab r olmu dur. H r bir praymer vasit sil  
amplifikasiya olunmu  b ndl rin v  polimorf b ndl rin orta qiym tl ri, 
müvafiq olaraq, 10,1 v  9,3 hesablanm r. n az b nd say  UBC 873 (7 

nd), n yüks k b nd say  is  UBC 827 (16 b nd) praymerl rind  qeyd  
al nm r. T tbiq olunmu  korrelyasiya analizi polimorfizmin faizi il  
EMR v  MI aras nda 95% (P 0.05) statistik etibarl , müsb t x tti 
as qlar n mövcudlu unu göst rmi dir. Bel likl , amplifikasiya olunmu  

ndl rin say , polimorf b ndl rin say , polimorfizmin faizi, PIC, EMR, MI 
 RP indeksl rinin yüks k qiym tl ri UBC 811, UBC 841 v  UBC 827 
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praymerl rinin yum aq bu da genotipl rinin genetik strukturunun 
dqiqind  effektivliyini sübut edir v  g kd  bu istiqam td  apar lacaq 
dqiqatlarda onlardan istifad ni tövsiy  etm  imkan verir 

dv l 2. 
ISSR markerl ri sas nda ld  olunmu  genetik parametrl r 

Praymerl r Ard ll q 
(5’-3’) AOB  PBS  PBF 

%  PIC  EMR  MI  RP 

UBC810 (GA)8T 8  7 87,5 0,913 7,12  6,5 4,2 
UBC811 (GA)8C 9  9 100 0,89 8  7,11 5,32 
UBC841 (GA)8YC 10  10 100 0,88 10  8,8 6,2 
UBC873 (GACA)4 7  7 100 0,9 7  6,33 3,2 
UBC827 (AC)8G 16  16 100 0,77 7  5,38 6,8 
UBC112 (GA)8A 10  7 70 0,9 4  3,63 3,68 
UBC808 (AG)8C 11  9 81,81 0,86 6,4  8 3,4 
Ümumi  - 71  65 - -  -  - - 

Orta qiym t  - 10,14  9,28  91,33  0,873  7,07  6,53 4,68 
AOB-amplifikasiya olunmu  b ndl r, PBS-polimorf b ndl rin say , PBF-polimorf 

ndl rin faizi, PIC-polimorf informasiyan n h cmi, EMR-effektiv multipleks 
nisb ti, MI-marker indeksi, RP-separasiya gücü. 

 
ISSR praymerl ri vasit sil ld  olunmu  n tic r sas nda, yum aq 

bu da genotipl ri aras ndak  genetik m saf ni a kar etm k v  onlar  
qrupla rmaq m qs dil  Nei genetik m saf  matrisind n istifad  
edilmi dir ( kil 6.). UPGMA metodunun t tbiqi il  apar lm  klaster 
analizi n tic sind  bütün yum aq bu da nümun ri 5 sas klasterd  
qrupla r. n yax n genetik ox arl q Nei genetik m saf  matrisinin 
0,11 qiym tind  Q n var. lutescens 8 (RFS09K-245) il kid n var. 
erythroleucon 4 (RFS09K-191) aras nda, n uzaq genetik m saf  is  0,36-
ya b rab r T rt rd n var.  erythroleucon 1 (RFS09K-189) il  O uzdan var. 
erythroleucon 7 (RFS09K-197) v  n zar t Aran 2 il kid n var. 
erythroleucon 4 (RFS09K-191) aras nda a kar edilmi dir. n yax n genetik 
ox arl q Nei genetik m saf  matrisinin 0,11 qiym tind  Q n var. 
lutescens 8 (RFS09K-245) il kid n var. erythroleucon 4 (RFS09K-191) 
aras nda, n uzaq genetik m saf  is  0,36-ya b rab r T rt rd n var.  
erythroleucon 1 ( RFS09K-189) il  O uzdan var. erythroleucon 7 
(RFS09K-197) v  n zar t Aran 2 il kid n var. erythroleucon 4 
(RFS09K-191) aras nda a kar edilmi dir. 
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kil 6. ISSR markerl ri sas nda 50 yum aq bu da genotipinin klaster analizi 

sas nda qrupla lmas . 
 

Cari t dqiqat i ind , h mçinin, genom s viyy sind  genetik 
polimorfizmin öyr nilm si m qs dil  7 müxt lif nüv  mikrosatellit 
praymerl rind n istifad  edilmi dir (C dv l 3.). Analiz n tic sind  7 SSR 
praymer cütü il  50 nümun  üçün, ümumilikd , 48 allel sintez olunmu dur 
ki,  h r bir praymer cütü il  sintez olunan allel rin say  4 (Xgwm389) il  7 
(Xgwm337) aras nda d yi mi dir. Fraqmentl rin rastg lm  tezliyi 0,14-
0,35, orta göst ricisi is  0,23-  b rab r olmu dur. P C msal n n yüks k 
qiym ti Xgwm190 (0,672), Xgwm261 (0,605), Xgwm337 (0,606) v  
Xgwm46 (0,579) praymerl rind  mü ahid  edilmi dir v  bu lokuslar 
genetik müxt lifliyin t yinind  daha effektli olmu dur.  

 
dv l 3. 

Yum aq bu dan n SSR markerl ri sas nda ld  olunmu  genetik 
parametrl ri 

AS-allell rin say , MI-marker indeksi, PIC-polimorf informasiya h cmi, PI-eynilik 
ehtimal , EMR-effektiv multipleks nisb ti, D-diskriminasiya, RP-separasiya gücü. 

 
Nüv  mikrosatellit lokuslar sas nda genetik ox arl  mü yy n etm k 

 onlar aras ndak  qohumluq laq rini öyr nm k m qs dil  Nei genetik 
saf  matrisi qurulmu dur.  

Lokus AS MI PIC PI EMR D RP 
Xgwm437 7 3,73 0,533 0,245 7 0,75 1,32 
Xgwm261 5 3,03 0,605 0,234 5 0,77 2,0 
Xgwm577 6 2,57 0,428 0,355 6 0,64 1,08 
Xgwm190 7 4,7 0,672 0,14 7 0,86 1,92 
Xgwm46 6 3,47 0,579 0,206 6 0,79 1,52 

Xgwm389 4 2,0 0,502 0,281 4 0,72 1,28 
Xgwm337 7 4,24 0,606 0,18 7 0,82 1,6 

Orta qiym t 6 3,39 0,561 0,234 6 0,76 1,53 
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kil 7. SSR markerl ri sas nda Az rbaycan m li 50 yum aq bu da 

genotipinin klaster analizi sas nda qrupla lmas . 
 

Bel likl , 7 mikrosatellit praymer cütü sas nda t rtib etdiyimiz den-
droqramda, genotipl r 9 klaster v  4 yar mqrupda birl mi  v  genotipl r 
aras nda genetik m saf  indeksinin qiym ti 0,075-0,15 interval nda 

yi mi dir. N zar t Aran, var. milturum v  var. graecum 
növmüxt liflikl ri dig r nümun rd n uzaqda, ayr ca f rqli qrupda 
lokalla qlar  halda, var. ferrugineum, var. lutescens, var. erythrospermum 

 var. erythroleucon növmüxt liflikl rin  m xsus nümun r bir-birin  
yax n genetik m saf  qrupla lar. n maraql  n tic rd n biri, t dqiq 
olunan nümun rd n 2-nin- RFS09K-226 (var.erythrospermum) nümun si 
il  RFS09K-199 (var.erythroleucon) aras nda genetik c td n ox arl n 

kar olunmas r. Bel  ki, SSR markerl rin n tic rin sas n, morfoloji 
bax mdan tam f rql n bu iki nümun , genom s viyy sind  ox ar 
olmu dur. Qrupla an nümun rin qohumluq d rini ks etdir n bu 
informasiya genetik t dqiqatlarda çarpazla lacaq genotipl rin seçimind  

urla istifad  edil  bil r. 
R 

 
1. Yum aq bu dan n (Triticum aestivum L.) müxt lif ekoloji raitl rd  

bec ril n 6 növmüxt lifliyin  aid 50 nümun si aras nda 10 morfoloji 
miyy t lam tl rin  gör  orta statistik miyy tli (P<0,01) genetik 

müxt liflik mü yy n edilmi dir. Tarla raitind  RFS09K-199 (var. 
erythroleucon), RFS09K-222 (var. erythrospermum), RFS08K-37 
(var. graecum), RFS08K-19 (var. milturum), RFS09K-243 (var. 
lutescens), RFS08K-18 (var. graecum), RFS09K-195 (var. 
erythroleucon) növmüxt liflikl rinin hsuldarl n v  duza 
davaml n yüks k oldu u a kar edilmi dir. 
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2. Laboratoriya t crüb ri sas nda 0,2 M NaCl m hlulunda toxumlar n 
cüc rm  qabiliyy tin  gör  t dqiq olunan, var. erythroleucon 
növmüxt lifliyin  aid nümun rin davaml , var. erythrospermum, var. 
milturum, var. graecum  var. lutescens növmüxt liflikl rin  aid olan 
nümun rin orta davaml , var. ferrugineumun–a m nsub olan 
nümun rin is  davams z oldu u mü yy n edilmi dir. 

3. GGE biplot analizi n tic sind  6 növmüxt lifliyini t msil ed n, 50 
nümun  iç risind n davaml  v  genetik c td n f rqli 20 yum aq 
bu da nümun si seçil k lam t kolleksiyas na daxil edilmi dir. 

4. 7 SSR praymeri vasit sil  yum aq bu da növmüxt liflikl ri üçün 
ümumilikd  91% polimorfizm a kar edilmi dir. UBC 811, UBC 841 

 UBC 827 praymerl rinin yum aq bu da növmüxt liflikl rinin 
identifikasiyas nda daha effektli olmas  mü yy n edilmi dir. 

5. 7 SSR praymer cütü il  50 nümun  üçün 48 amplikon sintez olunmu , 
amplikonlar n uzunlu u 86-223 n.c. aras nda d yi mi dir. 7 
mikrosatellit lokusu aras nda - Xgwm190 (0,672), Xgwm261 (0,605) v  
Xgwm337 (0,606) polimorf informasiya h cminin (PIC) maksimum 
qiym tl rin  malik olmu  v  bu lokuslar n genetik müxt lifliyin 

yinind  daha effektli oldu u mü yy n edilmi dir. 
6. Stres raitind  b zi növmüxt liflikl rin  aid (var. lutescens, var. 

erythroleucon, var. graecum, var. milturum) üstün biomorfoloji 
lam tl  malik nümun rd  Xgwm190, Xgwm46 v  Xgwm389 - 

mikrosatellit lokuslar  vasit sil  nadir fraqmentl r qeyd  al nm r. 
Klaster analizi n tic sind  t dqiq olunan nümun rd n 2-nin 
RFS09K-226 (var.erythrospermum) nümun si il  RFS09K-199  (var. 
erythroleucon) morfoloji c td n f rqli, lakin genom s viyy sind  
ox ar oldu u a kar edilmi dir. 

 
TÖVS R 

 
1. Duzluluq raitind  GGE biplot analizi n tic sind  seçilmi  RFS09K-

199 (var. erythroleucon), RFS09K-222 (var. erythrospermum), 
RFS08K-37 ()var. graecum)  RFS08K-19 (var. milturum), RFS09K-
243 (var. lutescens), RFS08K-18 (var. graecum), RFS09K-195 (var. 
erythroleucon) nümun rin orta oran torpaqlarda kilm si v  duza 
davaml  yeni sortlar n yarad lmas nda valideyn formas  kimi istifad  
olunmas  tövsiy  olunur. 

2. Yum aq bu da nümun rinin duza davanl na gör  genetik 
müxt lifliyinin öyr nilm sind , h mçinin nümun rin pasportla -
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lmas  v  identfikasiyas nda Xgwm190,   Xgwm337, Xgwm261 v  
Xgwm46 - effektiv v  informativ  markerl r kimi istifad  edilm si 
tövsiy  olunur. 
 

Dissertasiyan n mövzusu üzr  n r olunan elmi rl rin siyah  
 

1. Nuriyeva S.A., Ram Sharma Influence of salt stress on the local bread 
wheat (Triticum aestivum L.) in Azerbaijan / International Conference 
“Diversity, characterization and utilization of plant genetic resources for 
enhanced resilience to climate change”, October 3-4, 2011, Baku, Azerbaijan, 
p. 63-64. 
2.    .  
(Triticum aestivum L.)   /   V  

, , , 2011, . 
162-163. 
3. .  
( stivum L.)  / “  

”  X  
- , .  

, 25-28  2012 , . 298-299. 
4. .  

 (T.aestivum L.) // AMEA 
Genetik Ehtiyatlar nstitututnun Elmi rl ri, 2012, IV cild, s. 36-38.  
5. Nuriyeva S. . Müxt lif botaniki növmüxt liflikl rin  aid yerli yum aq 
bu da nümun rinin (Triticum aestivum L.) duzadavaml n müqayis li 
öyr nilm si // Az rbaycan Elmi-T dqiqat kinçilik nstitutunun Elmi rl ri 

cmu si, XXIV, 2013, s. 107-109.  
6.   Nuriyeva S. Crop impovement in saline soils / Bak  Dövl t Universiteti, 
III Beyn lxalq Elmi Konfrans n Materiallar . Bak , 7-8-May, 2013, s.144-
145. 
7. Nuriyeva S. Chlorophyll content as criterion for the diagnosis salt stress 
in wheat (Triticum aestivum L.)  plants  /  Journal  of  Qafqaz  University  -  
Chemistry and biology, 2013, Volume 1, Number 1, p. 150-151. 
8.  Nuriyeva S., Akparov Z. Abbasov M.,.Khalikulov Z., R. Sharma. 
Evaluation of wheat genetic resources in Azerbaijan / Antalya, Turkey, 2013, 
14 November, p.615. 
9. Nuriyeva S. ., kp rov Z. ., Abbasov M. ., Ocaqi C.M., Rüs mov 
X.N., Sharma R.C. Yum aq  bu da  (T.aestivum L.) nümun rind  genetik 
müxt lifliyin ISSR markerl rl  qiym tl ndirilm si // -n n X rl ri 
(biologiya v  tibb elml ri), 2014, c. 69, 2, s. 95-101. 
10. Sevinj Nuriyeva, Zeynal Akparov, Elchin Hajiyev, Mehraj Abbasov, 
Ram Sharma. Evaluation of wheat genetic resources of Azerbaijan on normal 



 

 20 

and saline fields // Turkish Journal of Agriculture and Forestry, 2016, Volume 
40 (2), p. 186-193, 
11. Nuriyeva S. . Yum aq Bu da (T.aestivum L.) növmüxt liflikl rinin duza 
davaml n biplot statistik analiz üsulu il  qiym tl ndirilm si // 
Az rbaycan  Elmi – T dqiqat kinçilik nstitutunun Elmi rl ri M cmu si 
XXVIII cild, 2017, s.76-80. 
12. . SSR  

 (Tritucum aestivum L.) // Science Review 
Open Access Peer-reviewed Journal Warsaw, Poland,  January 2018, Vol.2, 1 
(8), p. 20-23. 
13. Nuriyeva S. Allel diversity of Azerbaycan bread wheat (Tritucum 
aestivum L.) by SSR markers / Akademik H n liyevin 110 illik yubileyin  

sr olunmu  “Ekologiya: T bi t v  c miyy t probleml ri” III Beyn lxalq 
Elmi Konfrans n Materiallar , Bak , 2017, 26-27 dekabr, s.229.  

 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 



 

 21 

 

 
 (Triticum 

aestivum L.)  

 

 50  
 (Triticum aestivum L.), ,  

 ( ) .  
, 

 0,2  NaCl,  
var. erythroleucon ,  

 var. erythrospermum, var. milturum, var. graecum, var. 
lutescens, , ,  

 var. ferrugineumun, .  
,  

,  (P<0,01) 
.  

,  
 RFS09K-199 (var. 

erythroleucon), RFS09K-222 (var. erythrospermum), RFS08K-37 (var. 
graecum), RFS08K-19 (var. milturum), RFS09K-243 (var. lutescens), 
RFS08K-18 (var. graecum)  RFS09K-195 (var. erythroleucon).  

 GGE- ,  50  
 (Triticum aestivum L.)  

 20  
.  7 ISSR  

91%  
.  UBC 811, UBC 841  UBC 827  

 
 (Triticum aestivum L.).  7  SSR  

 (PIC) 
 Xgwm190 (0,672), Xgwm261 (0,605)  Xgwm337 

(0,606),  
 

(Triticum aestivum L.). ,  



 

 22 

 (var. lutescens, var. erythroleucon, var. graecum, var. 
milturum),  

,  Xgwm190, 
Xgwm46  Xgwm389, .  

 2  RFS09K-226 (var. erythrospermum)  
RFS09K-199   (var. erythroleucon) , 

. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



 

 23 

Sevinj Asad Nuriyeva 

EVALUATION OF TRA TS RELATED TO SAL TY TOLERANS 
IN BREAD WHEAT (TRITICUM AESTIVUM L.) AND THE R 

GENET C MPROVEMENT 

SUMMARY 
 

      The present PhD thesis was devoted to complex study of 50 samples from 6 
varieties of bread wheat (Triticum aestivum L.)  which has been done in 
laboratory, greenhouse and field (normal and medium saline) conditions. As a 
result of the research, after seed germination in 0.2 M NaCl solution samples 
from var. erythroleycon were resistant, samples from var. erythrospermum, var. 
milturum, var. graecum, var. lutescens were moderately resistant and samples 
from var. ferrugineum were susceptible.Among of 50 genotypes from 6 varieties 
of bread wheat (Triticum aestivum L.) under different environmental conditions, 
statistically significant genetic diversity (P<0.01) was found for 10 morfological 
traits.  The genotypes  RFS09K-199 (var. erythroleucon), RFS09K-222 (var. 
erythrospermum), RFS08K-37 (var. graecum), RFS08K-19 (var. milturum), 
RFS09K-243 (var. lutescens), RFS08K-18 (var. graecum),  RFS09K-195 (var. 
erythroleucon) showed a high yield and resistance to salinityin in field 
conditions.As a result of the GGE biplot analysis, a trait collection was created 
by selecting 20 bread wheat samples with high resistance and broad genetic 
variation and included into the trait collections and carry economically valuable 
traits can be used as a material for creating new valuable varieties and initial 
breeding material with new properties.Genetic diversity of bread wheat 
genotypes was studied in genome level by using 7 ISSR primers. The average 
percent of polymorphism were calculated 91%. Between studied primers the 
primers UBC 811, UBC 841 and UBC 827 were identified to be more effective 
in identification of bread wheat accessions. As a result of molecular analyses 
using 7 SSR  primers the highest polymorphism information content (PIC) was 
observed in Xgwm190 (0,672), Xgwm261 (0,605) and Xgwm337 (0,606) primers 
and these pimers were recognized to be the most appropriate primers for studies 
related to genetic diversity of bread wheat. With Xgwm190, Xgwm46 v  
Xgwm389 primers were identified rare allels from the samples of from var. 
lutescens, var. erythroleucon, var. graecum, var. milturum. Dendgram based on 
Nei genetic distance matrix identified two samples RFS09K-226 (var. 
erythrospermum) and RFS09K-199 (var. erythroleucon) being morphologically 
different, showed close similarity at the genetic level. 
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